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Las cinco razas asnales que aqui se describen (Andaluza. Asno de las FEncartaciones.
Catalana. Mallorquina y Zamorano-leonesa) se pueden catalogar, segin el baremo de la FAO, en el
estatus de razas criticas en inminente peligro de extincion. Los resultados que se presentan se
corresponden con la fase de caracterizacion racial, imprescindible para poder sentar las bases de los
futuros Programas de Conservacion de estas poblaciones.

Para ello, dichas razas estan siendo caracterizadas a distintos niveles: morfologico, clinico
(hematologico y bioquimico) y genético (cromosomico y molecular) El niomero de individuos
analizados varia, logicamente, dependiendo del nivel de caracterizacion y de la propia raza. No
obstante, se disponen actualmente de mas de 300 fichas morfologicas, mas de 400 analisis clinicos y
mas de SO0 analisis moleculares, siendo en todas las razas y para todos los parametros analizados el
tamafio muestral superior a 50.

Para la caracterizacion morfologica se han tomado un total de 26 medidas corporales, en
animales adultos mayores de 3 aiios, y se han obtenido asimismo, un total de 12 indices zoometricos a
partir de dichos datos. Se obtuvieron los estadisticos de tendencia central y de dispersion para cada
poblacion y se analizaron los efectos raza, sexo y su interaccion.

De forma similar, se realizo el estudio de los parametros hematologicos y bioquimicos,
analizandose 15 y 11 vanables, respectivamente. Los rangos de referencia obtenidos fueron muy
similares entre las razas espailolas, asi como con otras mundiales. Se observo poco dimerfismo sexual
para estas variables, mostrando el factor edad (> 3 afios vs < 3 ailos) una importancia mas significativa
como fuente de varacion.

. Con respecto al analisis cromosomico, se realizaron cultivos metafasicos linfocitarios de 21
individuos no emparentados (10 hembras y 11 machos), distribuidos uniformemente por razas. Se
procedio a la tincion de los cromosomas (uniforme, bandas G y bandas C) y se confeccionaron los
correspondientes cariotipos (2n=62) Se observo polimorfismo de tamaiio en los cromosomas |1, 2,3 y
4, asi como, polimorfismo de bandas C (heterocromatina) en los cromosomas |, 4y 9 de varios
individuos de diferentes razas Se detecto una fision céntrica del cromosoma 3 en un individuo de la
raza Catalana, que quiza pudiera tener un significado evolutivo.

Un total de 513 individuos fueron analizados para 15 /oci géenicos de tipo microsatélite
(>70 indiniduos/raza). Los estadisticos de vanabilidad geneética no fueron significativamente
diferentes entres las razas, oscilando la heterozigosidad esperada (He) entre 0,637 (Mallorquina) y
0.684 (Zamorano-Leonesa). El grado de diferenciacion genética entre razas fue del 4,1% (Fsy = 0 =
0,041, P<0,01). Se obtuvieron estimaciones de consanguinidad (Fs = f) para todas las poblaciones,
oscilando entre el 10,7% para la raza Mallorquina y el 21,7% para la Andaluza. Mediante un analisis
de estructura subpoblacional, se discute, si el deficit observado de heterozigotos puede ser atribuible
mayoritariamente al apareamiento entre parientes Utihizando la distancia D, de Nei y el metodo de
agrupamiento del algoritmo NJ (neighbour-joining), se confecciond un dendrograma de las razas,
utilizando adicionalmente 9 individuos de raza Marroqui (genuino representante del /quus asinus
africanus), y 24 caballos de raza Merens (/:quus cahallus) como poblacion “outgroup™ Las relaciones
obtenidas parecen soportar la hipotesis de dos troncos ancestrales (F. asinus africanus vs F. asinus
somaliensis o I asinus europeus) La asignacion de la raza Andaluza a uno u otro tronco queda por
clanficar Futuros estudios con ADN-m podrian ayudar a clanficar dicha asignacion.



